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O cendrio cientifico atual apresenta grandes avangos na pesquisa agropecudria. Entre
eles, o melhoramento de cereais tem sido especialmente beneficiado pelo
aprofundamento dos conhecimentos trazidos pelo sequenciamento de genomas. O arroz
teve o seu genoma sequenciado pelo IRGSP- International Rice Genome Sequencing
Project em 2004 e, como esperado, as informacdes advindas deste genoma modelo estdao
sendo usadas para obter avancos em outras culturas de importancia, como o trigo € o
milho. O genoma do milho estd sendo sequenciado por varios laboratérios nos EUA e no
México e o genoma do trigo ainda aguarda uma definicdo da melhor estratégia para o
sequenciamento deste que apresenta um genoma de tamanho muito grande. O trigo tem
aproximadamente 40 e 7 vezes os genomas do arroz e do milho, respectivamente. Uma
estratégia de amostragem do genoma do trigo permitird uma estimativa da distribui¢do e
conteddo génico do genoma do trigo, o que deve facilitar o seu sequenciamento mais
completo no futuro. O estado da arte do conhecimento dos genomas destas gramineas, a
extensdo da sintenia entre regides gendmicas, os ultimos progressos obtidos e o seu
significado para a agricultura mundial sdo comentados.



