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Microssatélites ou SSRs (Single Sequence Repeat) foram descritos por
MORGANTE & OLIVIERI (1993) como sequéncias de DNA repetitivo constituidos por
nucleotideos que se repetem lado a lado (em série) e sdo encontrados em alta freqiiéncia
nos genomas de procariotos e eucariotos. Segundo VARSHNEY et al. (2005), esta classe
de marcadores é poderosa para variadas aplicagbes em genética e melhoramento de
plantas, devido sua reprodutibilidade, natureza multi-alélica, caracteristica co-dominante e
abundancia em genomas. Sao utilizados para a integragdo de mapas genéticos,
posicionamento fisico para seqiienciamento de trechos em plantas melhoradas e pode
prover para geneticistas e melhoristas uma potente ferramenta para ligar variagdes
genotipicas a variagdes do fenétipo. No passado, o uso dessa classe de marcador era
limitado pela dificuldade e alto custo na obtencdo dos primers a serem usados em reagdes
de PCR para esses protocolos. Atualmente com o acimulo de dados biolégicos providos
por iniciativas de seqUenciamento de genomas, a andlise desses dados possibilita a
localizagao desses locos e o desenho de primers para serem utilizados como marcadores
moleculares em estudos genéticos ou na selegdo assistida. O género Oryza compreende
um extenso grupo formado atualmente por 23 espécies (LONDO et al., 2006), sendo as
espécies Oryza sativa spp japonica e O. sativa spp indica as mais cultivadas e estudadas.
Um segundo grupo desse género, compreendendo as espécies Oryza rufipogon, O.
granulata, O. glaberrina e O. australiencis, embora ndo seja de grande importancia
econdmica e agricola, é de extrema importancia para melhoramento genético como fonte
de novas formas de alelos ou diferentes genes.

O presente trabalho teve como objetivo o desenho de primers derivados de locos
microssatélites encontrados no genoma das quatro espécies do género Oryza, para serem
utilizados como novos marcadores moleculares nestas espécies.

A partir do NCBI, foram localizadas seqiiéncias de DNA referentes ao genoma das
espécies Oryza rufipogon, O. granulata, O. glaberrina e O. australiencis. As sequiéncias
foram depositadas em arquivos no padrao fasta em computadores do Centro de Gendmica
e Fitomelhoramento (CGF/FAEM/UFPel). Para a localizagdo dos microssatélites e para o
desenho dos primers, foram utilizadas as rotinas do programa de computador SSRLocator
(MAIA, 2007). O programa foi configurado para buscar microssatélites nos padroes 2x10,
3x7, 4x5, 5x5, 6x4, respectivamente para dimeros, trimeros, tetrAmeros, pentameros e
hexameros. Para o desenho dos primers, foram configurados ocorréncias de amplicons
entre 100 e 300pb; temperaturas de anelamento dos primers (TM) minima, maxima e étima
de 45°C, 55°C e 50°C respectivamente; tamanho de primers minimo, maximo e 6timo de
15, 25 e 20 pb; contetdo de GC entre 20% e 50% e com regides de ancoramento distantes
no minimo 5 pb nos dois flancos da regido do DNA repetitivo, conforme descrito por
PALMIERI et al. (2005).

Como resultados da busca no GeneBank foram obtidos 0 numero de sequéncias
por espécies conforme mostrado na Tabela 1. O resultado da quantidade total de
ocorréncias de microssatélites e o numero de primers obtidos para cada espécie, é
indicado na Tabela 2.

O ndmero de microssatélites detectados e os respectivos primers desenhados para
esses locos sdo de grande valia do ponto de vista da obtengdo de marcadores
moleculares, pois os totais de 120, 70, 30 e 18 primers para as espécies O. rufipogon, O.



granulata, O. glaberrina e O. australiencis, respectivamente, sdo quantidades razoaveis
para a utilizagdo em varias estratégias para estudos genéticos.

Tabela 1. NUumero de seqiiéncias, total de nucleotideos e tamanho médio das seqliéncias
de quatro espécies do género Oryza, analisadas para ocorréncia de
microssatélites. CGF/FAEM/UFPel, Pelotas, 2007.

Numero de Total de nucleotideos Tamanho médio

Especie Seqiiéncias (pb) Sequéncias (pb)
O. rufipogon 5.605 3.601.744 642,6
O. granulata 4.586 2.567.313 559,8
O. glaberrina 5.033 2.623.890 521,3
O. australiencis 2.635 1.684.154 639,1

Tabela 2. Total de Microssatélites e nimero de primers desenhados para cada espécie.
CGF/FAEM/UFPel, Pelotas, 2007.

Espécie Quantidade Primers
Microssatélites
O. rufipogon 137 120
O. granulata 38 30
O. glaberrina 93 70
O. australiencis 20 18
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